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RINGKASAN 

NURHALIZA. Variasi Genetik Lintah Laut (Pterobdella arugamensis) Pada 
Ikan Kerapu Cantang (Epinephelus fuscoguttatus x Epinephelus lanceolatus) 
di Indonesia dan Malaysia dengan Menggunakan Gen Cytochrome C Oxydase 
Subunit I (COl). Dosen Pembimbing Putri Desi Wulan Sari, S.Pi., M.Si. dan 
Prof. Dr. Akhmad Taufiq Mukti, S.Pi., M.Si. 

Salah satu kendala yang sering dialami oleh pembudidaya khususnya pada 

budidaya ikan kerapu yaitu adanya serangan penyakit paras iter yang prevalensinya 

masih tinggi. P. arugamensis adalah ektoparasit yang kerap menginfestasi ikan 

kerapu dan mengakibatkan kerugian besar dalam budidaya perikanan di wilayah 

Asia Tenggara. P. arugamensis menginfeksi ikan dengan cara menghisap darah 

inangnya dan menyebabkan luka hingga anemia kronis. Cara efektif untuk 

menangani infestasi ektoparasit P. arugamensis yaitu dengan melihat profil 

molekuler dengan bantuan kunci identifikasi. Sampel diambil dari dua lokasi yaitu 

Situbondo dan Terengganu, kemudian dilakukan ekstraksi DNA, ampliftkasi PCR, 

dan analisis sekuens gen COl. Penelitian ini bertujuan untuk menganalisis variasi 

genetik dan hubungan kekerabatan P. arugamensis yang terdapat di Indonesia dan 

Malaysia dengan memanfaatkan penanda rnolek.-uler gen COL 

Hasil penelitian menunjukkan adanya variasi genetik internal dengan jarak 

genetik sekitar 5% yang tercantum dalam struktur percabangan pohon filogenetik. 

Beberapa sampel dari lokasi yang sama cenderung mengelompok bersama, namun 

tidak sepenuhnya menunjukkan pola pengelompokkan geografis yang konsisten. 

Meskipun terdapat variasi genetik, semua sampel tetap menunjukkan tingkat 

kedekatan molekuler yang signiftkan, yang berarti kemungkinan terjadi aliran gen 

antara populasi atau sejarah evolusi yang baru dari P. arugamensis di wilayah 

tersebut. Karakteristik genetik P. arugamensis berdasarkan gen COl menunjukkan 

tingkat kesamaan yang tinggi (>98%) dibandingkan dengan isolat dari kawasan 

Asia Tenggara lain yang mengindikasikan variasi genetik intraspesifik yang 

rendah. Morfologi P. arugamensis memiliki tubuh silindris panjang dan ukuran 

penghisap yang bervariasi, serta menghasilkan fragmen DNA 650 bp. 
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SUMMARY 

NURHALIZA. Genetic Variation of Marine Leech (Pterobdel/a arugamensis) 
on Grouper Fish (Epinephelus fuscoguttatus x Epinephelus lanceolatus) in 
Indonesia and Malaysia by Using Cytochrome C Oxydase Subunit I (COl) 
Gene. Supervisor Putri Desi Wulan Sari, S.Pi., M.Si. and Prof. Dr. Akhmad 
Taufiq Mukti, S.Pi., M. Si. 

One of the obstacles often experienced by farmers, especially in grouper 

aquaculture, is the attack of parasitic diseases whose prevalence is still high. P. 

arugamens is is an ectoparasite that often infests grouper fish and causes huge losses 

in aquaculture in the Southeast Asia region. P. arugamensis infects fish by sucking 

the blood of its host and causing injury and chronic anemia. An effective way to 

deal with P. arugamensis ectoparasite infestation is by looking at molecular profiles 

with the help of identification keys. Samples were taken from two locations, 

Situbondo and Terengganu, then DNA extraction, PCR &-nplification, and COl 

gene sequence analysis were conducted. This study aims to analyze the genetic 

variation and relationship of P. arugamensis found in Indonesia and Malaysia by 

utilizing molecular markers of the COl gene. 

The research results show internal genetic variation with a genetic distance 

of around 5% listed in the phylogenetic tree branching structure. Some samples 

from the same location tend to cluster together but did not show a completely 

consistent geographical grouping pattern. Despite the genetic variation, all samples 

still showed a significant level of molecular proximity, which means that there is 

likely to be gene flow between populations or a recent evolutionary history of P. 

arugamensis in the region. The genetic characteristics of P. arugamensis based on 

the COl gene show a high degree of similarity (>98%) compared to isolates from 

other Southeast Asian regions, indicating low intraspecific genetic variation. The 

morphology of P. arugamensis has a long cylindrical body and varying sucker sizes 

and produces 650 bp DNA fragments. 
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